Union

Zdravotnd Poistoviia

Model vykazovania vybranych genetickych vySetreni.

Genetické vySetrenie poskytuje pacientovi aj lekarovi jednoznacne
definovany klinicky vystup, ¢€im sa eliminujud opakované laboratérne
vySetrenia, znizZi sa frekvencia ambulantnych vySetreni u Specialistov a tiez
pocetnost hospitalizacii. Ide vSak o mimoriadne finanéne narocneé
laboratérne vySetrenia, preto budu vybrané genetické vySetrenia vykazované
systémom priamo hradenych kdédov v ramci rozsahu objednanej zdravotnej
starostlivosti pri poskytovani zdravotnej starostlivosti a uhrddzané presne
definovanou sumou /ako je uvedené v tabulke/. Z dévodu dynamickeho
rozvoja laboratornej diagnostiky sa budl modely vykazovania a vySka uhrady
genetickych vySetreni priebezne aktualizovat.
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Kaod
vykonu Kéd choroby pod  Fa MKCH-10 Indikacia Nazov vySetrenia
9954 |C50,C56 062 BRCAL/cely gén/
9954a |C50,C56 062 BRCAL/1 exén/
9955 |C50,C56 062 BRCA?2 [cely gén/
9955a |C50,C56 062 BRCA2/1 exén/
9955b |C50,C56 62 BRCAL a BRCA2
IMLPA metdda/
9970 |C73 062 RET /7 exénov/
9970a |C73 062 RET /1 exén/
9973 |C50,C18-20, 019,029 MDR
9550 |D56.1-9,057.0-3, 062,031 B-talasémia
D57.8 Mutécie B-globinového génu
9974 |D68-68.8,161-169 062,031,009, | Trombofilné mutacie |I.
174-174.9,180,181,182,003,0029 (001 4mutacie/FV.Leiden ,FIl protrombin,
008.2,0022,0023,0025,0029, MTHFR, PAI-I/
043.8,045,069.5
9974a |D68-68.8,161-169 062,031,009, |Trombofiné mutaci e II. - d'alSie mutacie len v
174-174.9,180,181,182,003,0029 001 odbvodnenych pripa doch
008.2,0022.2,0022.3,0022.5,0022.9, [F XlIl mutacia V al34Leu, GPla
043.8,045,069.5 mutacia C807T, GPllla mutacia T393C/
9974b |D68-68.8,161-169 062,031,009, [Trombofiné mutaci e Ill. - jedna mutacia
174-174.9,180,181,182,003,0029 001
008.2,0022.2,0022.3,0022.5,0022.9,
043.8,045,069.5
9975 |180-180.9,792.1 062,031 Farmakogenomika - 3 mutac ie
CYP2C92,CYP2CY3, VKORC1
9553 |E84-E84.9,N46 062,003,012 |Cysticka fibrézal.- m utacie génu CFTR
9553a [E84-E84.9,N46 062,003,012 |Cysticka fibréza Il. - mut &cie génu CFTR
9554 |E83.1,K85-K86,K72.1,K74. 062,216 Hemochromatéza | .- 3 mutacie/C282Y,H63D,S65C/
0,K74.1K74.2,K74.6
9554a |E83.1,K85-K86,K72.1K74. 062,216 Hemochromatéza Il - d'alSie mutacie len v
0,K74.1,K74.2,K74.6 oddvodnenych pripadoch/V53M,V59M,
H63H,Q127H,P160dellC,E168Q,
E168X,W169X,Q283P/
9555 |E83.0 062,001,005 |Wilsonova chorocha . - mutacia génu ATP ~ 7B/His1069GIn/
9555a |[E83.0 062,001,005 |Wilsonova choroba ll: - d'alSie mutacie génu ATP7B v odévodnenych
pripadoch/34002delC,1340del4, R778G W779X/
9556 |E80.4,E80.4,E80.7 062,019 Gilbertov syndrém -enha  ncer T-3279G génu UGT1A1,
A(TA)7TAA box promotora
9557 [Z13.6 062 Cardioscan - mutacie - eNOS -786T>C, eNOS G894T
GPllla,LTA C804A,3-fibrinogén -455G>A,
ACE Ins/De,ApoB R3500Q,ApoE codon 112,158/
9558 |[E73.0,E74.9 062,007,001 [Laktézova intolerancia- LCT T-13910C,A-22018G
9558a (E74.1 062,007,001 [Frtukt6zova intolerancia - N334KK,A149P, A174D,del4E4
9559  |K90.0 062,007,001 [Celiakia - DQA1*0501,0QB1*0201/202, DRB1*04




